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Los microsatélites o0 STR (short tandem repeat en inglés) son fragmentos de ADN
repetitivo no codificante formados por secuencias cortas (2-6 pb) dispuestas en tdndem y
dispersas por todo el genoma. Estos marcadores son muy Utiles para determinar
diferentes parametros de interés ecolégico y evolutivo, como tasas de migracion, cuellos
de botella o coeficientes de aislamiento poblacional [1].

En el caso de los abejorros (género Bombus Latreille, 1802), los STR son utilizados
para analizar su biodiversidad y aplicarlos en la conservacion de sus poblaciones [2,3]. En
este estudio se han evaluado seis loci de STR (B10, B100, B11, B124, B126 y B96),
amplificados en una Unica reaccién multiple [4], disefiados a partir del genoma de Bombus
terrestris (Linnaeus, 1758) [5,6] en otras diez especies del género Bombus. Se analiz6 la
calidad (Q) de la amplificacién de cada locus y se determinaron el rango de variacion del
tamafio de los alelos (R), el nimero de alelos detectados (Na), la existencia de alelos
nulos y la presencia de alelos exclusivos en cada especie.

Tres loci (B11, B124 y B126) amplificaron en todas las especies con valores
aceptables de Q, R y Na; sin embargo, el locus B100 no mostré variabilidad alélica en dos
especies. La amplificacién de los loci B10 y B96 fue negativa o con baja Q en la mayoria
de casos. Se encontré un exceso de homaocigosis en los loci B124 y B126 en B. humilis
(llliger, 1806), y en todos los loci en B. ruderarius (Mdiller, 1776) y B. lapidarius (Linnaeus,
1758), lo que podria deberse a la existencia de alelos nulos. Todos los loci presentaron
alelos exclusivos que podrian ser utiles para diferenciar las especies estudiadas. Estos
resultados se discuten en el contexto de la conservacion de las especies de abejorros.
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